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人类目前已掌握1600多种病毒的基因密码

[ 作者 ] 邹声文;卫敏丽 

[ 单位 ] 新华社 

[ 摘要 ] 新华社北京2006年3月30日电 记者从正在北京举行的中美新兴科技对话研讨会上获悉，截至目前，人类已经完成了数十种动植

物、190多种细菌和1600多种病毒的全基因组测序，使人类认识和改造传染病病原微生物的能力发生了质的飞跃。 
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       新华社北京2006年3月30日电  记者从正在北京举行的中美新兴科技对话研讨会上获悉，截至目前，人类已经完成了数十种动植物、

190多种细菌和1600多种病毒的全基因组测序，使人类认识和改造传染病病原微生物的能力发生了质的飞跃。 20世纪60年代后期，疫苗和

抗生素的成功使用，让许多人相信传染病已被人类征服。但一段时间之后，人类发现这一断言为时尚早，原有的传染病仍在肆虐，新发传

染病的数量不断增加。近年来，SARS的暴发和禽流感在全球的蔓延，更引起了国际社会的广泛关注。  专家分析表示，出现这种情况的原

因，一是地球上存在大量微生物，一旦条件成熟，它们就能重新组合，发生物种突变，生产新的人类病原体；二是全球化趋势和人类生活

节奏的加快，持续不断地破坏着微生物与其寄主之间的平衡，为物种突变提供了适宜的土壤。  在人类与传染病的“战争”中，科技特别

是基因技术正发挥着越来越重要的作用。1995年，人类破译了第一个细菌基因组的基因序列。到目前，人类已经掌握了数十种动植物、

190多种细菌和1600多种病毒的基因密码。基因组学技术的应用，使微生物学和传染病研究经历了一场深刻的革命。  2003年，在SARS病毒

发现后一个月时间内，人类就破译了其基因序列，并在此基础上成功开发出新型基因检测试剂，优化了治疗方案，研制出相应的疫苗。这

一案例表明，人类已能利用现代技术对新出现的病原体进行实时识别、测序和分类，有效应对新发传染病。  在由科技部和美国国家科学

院体系共同主办的为期三天的中美新兴科技对话研讨会上，100多位知名专家学者围绕“基因革命：抗击传染病的新手段”这一主题，就

加强中美科技合作与交流、共同提高利用基因组学防治传染病水平进行了深入交流。  科技部副部长尚勇在研讨会上表示，中国十分重视

科技在保障人民健康中的关键作用，将包括基因技术在内的生物技术作为未来高技术产业迎头赶上的重点，把“艾滋病”“重大传染病防

控”和“创新药物研究与开发”列为国家科技重大专项，不断强化对传染病和创新药物研发的支持力度。  尚勇表示，中国将继续积极参

加涉及基因组学研究的国际合作与交流，为人类早日摆脱传染病带来的灾难和困扰做出自己应有的贡献。 
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